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药物发现的新引擎

DEL库的合成沿用了组合化学的原理, 基于“Split and Pool”的方法，实现库分子种类的几何级增长。

一根试管，亿级筛选，无限潜能，即刻释放。通过高通量测序技术，解码DEL分子的专属DNA标签，快速
获得针对靶点的苗头化合物信息。

BB3

BB2
BB1 Tag1 Tag2 Tag3

DNA编码化合物库(DEL)作为一种苗头化合物发现技术，可以通过快速筛选数百亿种小分子化合物，获得
新颖的化合物结构。旨在新药物研发阶段，助力苗头化合物的发现、验证与优化。

DEL分子示意图（3循环）

小分子化合物 DNA 标签

DEL库 靶蛋白 亲和筛选 高通量测序&解码

磁珠

未结合靶蛋白的DEL分子

包含百亿数量级的
DEL小分子

Split SplitPool Pool



产品介绍
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DELight试剂盒采用自助式筛选模式，用户在自己的实验室里即可完成针对百亿种小分子化合物筛选实
验，靶点信息保密，筛选风险极低。

DELight 用户能够在自己的实验室进行DEL亲和筛选实验，药明康德HitS事业部负责后续样品处理、高通
量测序和数据分析。

靶点信息全保密 项目周期短数据包兼容性强 化学空间均衡

药明康德HitS事业部完成

客户完成

苗头化合物！



03

DELight 试剂盒

▪ 实时质量控制检测材料盒
▪ 包括标样、PCR 预混液和扩增引物

技术支持

具体服务

筛选数据包

操作手册-分步详解 筛选实验视频教程 DELight教学实验室
（苏州/波士顿/慕尼黑）

DELight用户可选择付费，解锁筛选得到的相关小分子的化学结构数据包。

▪ DELight化合物库样品×4
（用于4个实验条件）

▪ 58个库，151亿种小分子化合物

▪ Sheared salmon sperm DNA
▪ 10×PBS buffer (containing 0.5%

Tween 20)
用于制备洗脱缓冲液和筛选缓冲液

高通量测序

数据分析&在线平台

▪ Illumina测序平台

▪ DNA序列解码

▪ 数据标准化
▪ 在线的数据可视化平台

样品处理
▪ 样品定量—qPCR
▪ 样品扩增—PCR

DELight产品服务内容

▪ 样品寄回管
▪ 请寄回药明康德HitS事业部
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实验设计

蛋白&磁珠

实验设备

常见的DELight筛选实验设计

▪ 不同种类的蛋白样品
▪ 感兴趣的结构域或变构体
▪ 蛋白样品与其他成分的组合，如加入抑制剂等

C1&C2条件下富
集的化合物

只在C2条件下富
集的化合物

蛋白要求：

▪ 能与磁珠高效结合的标签
▪ 纯度高、同质性好且折叠
正确

磁珠要求：

▪ 有效捕捉蛋白标签
▪ 推荐使用磁珠，如HisPur™Ni-NTA

▪ 亲和选择前需进行蛋白捕获预试验

▪ PCR仪
▪ 凝胶电泳及显影设备

▪ 微量离心管
▪ 旋转仪
▪ 加热器

C1

C2

C3

C4

A

B CBC

AB AC

ABC

# 1 2 3 4

实验条件

实验目的

蛋白1

主要靶点

蛋白1+抑制剂

封闭结合位点

蛋白1_D1

特定结构域

对照组

去除背景噪音

DELight筛选前准备



除去未与靶蛋白结合的
小分子化合物

通过加热余下样品，
收集与蛋白结合的小
分子

 试剂盒内提供的DEL库或上
一轮筛选

固载蛋白

孵育

洗涤

洗脱

超出阈值 顺利完成

新一轮DEL亲和筛选（或问
题解决）

准备样品寄回

亲和筛选&质量监控

筛选样品质量
监控

通过PCR和凝胶电泳实

验，进行自助式样品质
量监控。

亲和筛选

通常需要 2-4 轮亲
和筛选才能达到理想
的DEL分子留存量。
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教学视频



样品寄回

填写样品信息表

线上追踪：

DELight用户可以通

过线上系统实时跟进
项目进展。
网址：https://
hits.wuxiapptec.com

样品质检报告

根据筛选后样品数据，
为用户提供样品质检报
告。

请将样品全程于-80℃
保存。

寄送包装中加入足量干冰，
寄送至离您最近的药明康德
HitS事业部实验室。
可选择：中国上海、美国波士顿或
德国慕尼黑

▪ 化合物留存量
▪ 样品污染评估
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筛选结束后的操作



最终报告

交互式数据平台

线上数据平台，让用户
直观了解分子的富集情
况。
网址：https://
hits.wuxiapptec.com

▪ 定制化的数据分析

▪ DEL库的定向检索

▪ 不同条件下化合物
和化学类型的富集。

▪ 通过Motif分析，对
可能存在的DNA偏
向性结合进行预警。
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DELight筛选数据解读
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数据包&机器学习助力

DELight数据包可实现海量数据交付，数据包兼容各类计算工具，如机器学习、AI辅助
分析等。近78%的用户选择数据包解锁服务。

数据包
包括：

▪ 化合物的拷贝数和富集度评分
▪ 富集分子化学结构展示

▪ 分子物化属性的计算（如MW、LogP等）

DELight 试剂盒

151亿化合物，高性价比

亲和筛选

靶点信息全保密，用户
自助质检

潜在的苗头化合物

高通量测序&数据分析

专业的生物信息学能力

获得苗头化合物！

Congratulations!

更多服务

化合物重合成和验证，结
构生物学解析

解锁DEL筛选数据

选择决策

更广阔的化学空间

基于专业的物理学分析

构效关系分析

机器学习

选择决策

及时沟通，共同决策

DEL LIKE NEVER BEFORE 

药明康德HitS事业部完成

客户完成

药明康德HitS事业部推出机器学习服务，DELight客户可选择与Schrödinger合作，探索更多化合物分子。
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药明康德HitS事业部，致力于为全球制药企业、生物技术公司和学术机构，提供优质高效的靶点到苗头化合物

全流程技术服务。我们关注客户的核心诉求，坚持创新驱动发展，打造多元化服务模式，为客户提供优质且经
济的个性化解决方案，赋能全球新药研发者。

服务范围涵盖蛋白科学、抗体科学、DNA编码化合物库技术、生物物理学、结构生物学研究等领域，药明康德
HitS事业部致力于将领先的技术和个性化的服务带给全球新药研发工作者，早日实现“让天下没有难做的药，

难治的病”的愿景。

HitS官网：https://hits.wuxiapptec.com 
联系我们: DEL_service@wuxiapptec.com
商务联系：徐隆机

xu_longji@wuxiapptec.com  
18502100621

蛋白 筛选 生物物理&生物化学检测 结构生物学解析

药物靶点 苗头化合物 先导化合物 候选药物分子 IND申报

海量数据交付一站式定制服务

460亿+
化合物

靶点排他性
面向所有用户

自主设计的分子骨架

151亿
化合物

无需透露靶点信息
面向所有用户

合作模式灵活，风险可控

开源的DEL筛选服务

44亿
化合物

无需透露靶点信息
面向学术用户
数据共享

关于药明康德HitS事业部



Contact Us: 
DEL_service@wuxiapptec.com

HitS微信公众号

联系我们: DEL_service@wuxiapptec.com
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